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Multirresistência  em 1996, 2006 e 2016 – Classes 
Antimicrobianos

Média % R 1996

Média % R 2006

Média % R 2016

Multirresistência:
1996: 33,8%
2006: 66,3%
2016: 64,9%

resistência a três ou mais antimicrobianos de pelo menos três 
classes diferentes.
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Anatomia
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Avaliação da microbiota bacteriana respiratória de frangos de corte 
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Tabela 1: Média da contagem de bactérias totais (UFC/g) na traqueia, pulmão e sacos aéreos de 20 frangos de corte

clinicamente saudáveis aos 21 dias de idade.

Órgão UFC/g Log10

Traqueia 5,1 x 104 3,97a

Sacos aéreos 1,1 x 104 3,29b

Pulmão 2,3 x 103 2,78b

Médias seguidas de letras diferentes diferem pelo teste de Tukey (traqueia-pulmão: p<0,01; traqueia-sacos aéreos:

p<0,05)
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Tabela 2: Quantidade de isolados de bactérias Gram positivas e Gram negativas na traqueia, pulmão e sacos aéreos de

20 frangos de corte clinicamente saudáveis aos 21 dias de idade.

Bactérias Traqueia Sacos aéreos Pulmão TOTAL

Gram positivas 62 65 62 189

Gram negativas 48 47 50 145

TOTAL 110 112 112 334

 = 0,167 valor de p = 0,9199

Figura 1. Gêneros bacterianos identificados 

na microbiota respiratória de frangos sadios. 



PRÁTICA

Figura 2. Presença de gêneros bacterianos na microbiota de 20 frangos de corte analisados.Fi
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SINAIS CLÍNICOS

Figura 3. Identificação 
bioquímica das espécies  
bacterianas presentes no 
pulmão, sacos aéreos e 

traquéia de frangos de corte 
sadios.



Figura 4. Microbioma de pulmão e traquéia, através da técnica de sequenciamento 

do gene 16s rRNA. A) Classificação em relação aos Filos. B) Classificação em  

relação aos Gêneros bacterianos.



LESÕES
Figura 5. Suscetibilidade 

antimicrobiana de bactérias: 

A) Gram positivas; B) Gram 

negativas





Comparison of observed flock mortality and egg production with the expected performance 
based on the genetic potential of Hy-Line W-36 layers. 

John M. Ngunjiri et al. Appl. Environ. Microbiol. 2019; 
doi:10.1128/AEM.03137-18



ECOLOGIA

Avaliando as comunidades bacterianas dos diversos 

órgãos observamos que os microorganismos da 

microbiota respiratória diferem dos encontrados na 

microbiota intestinal. 



Relação entre as comunidades bacterianas amostradas dos sistemas respiratório e intestinal. 

John M. Ngunjiri et al. Appl. Environ. Microbiol. 2019; 
doi:10.1128/AEM.03137-18



Mudança da estrutura da comunidade bacteriana com relação a idade das aves.

John M. Ngunjiri et al. Appl. Environ. Microbiol. 2019; 
doi:10.1128/AEM.03137-18



TAXONOMIA

Lactobacilos, Clostridios e Enterobactérias 

estavam presentes em todos os órgãos 

analisados.



Diagrama  que representa o número de Unidades Taxonomicas Operacionais (UTOs) que foram 
partilhados entre locais do corpo ou única para um dado local do corpo

John M. Ngunjiri et al. Appl. Environ. Microbiol. 2019; 
doi:10.1128/AEM.03137-18



Dynamics of core respiratory microbiota across age groups. 

John M. Ngunjiri et al. Appl. Environ. Microbiol. 2019; 
doi:10.1128/AEM.03137-18





Ecology of Lactobacillus in URT and LIT sites. 

John M. Ngunjiri et al. Appl. Environ. Microbiol. 2019; 

doi:10.1128/AEM.03137-18



Age- and farm stage-related changes in the compositions of ten genera with known pathogens 
of poultry. 

John M. Ngunjiri et al. Appl. Environ. Microbiol. 2019; 
doi:10.1128/AEM.03137-18



Considerações Finais

• O conhecimento da microbiota respiratória das aves 

permitirá a realização de intervenções que auxiliarão 

na prevenção e controle diversas enfermidades das 

aves;

• A avaliação da microbiota poderá ser utilizada para 

termos alimentos mais seguros.



FUNÇÕES
PROTEÇÃO AOS DESAFIOS

Micrografia eletrônica do epitélio da traquéia em aves inoculadas. 

Na figura à direita, os cílios foram eliminados.


